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Megdolni latszik a dogma, hogy a genetikai informacio megoérzése csak a fehérjét

kodolé DNS-ek atorokitésére szoritkozik. Az evoliucio soran fokozatosan nott
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a fehérjét nem koédolé genomialis szegmens aranya, embernél

genom nagy részét képezo,

fehérjét nem kddold DINS-

szekvenciakrol — sokaig azt
teltételezték, hogy nincs funkcionalis
jelent6ségiik, mintegy felesleges hul-
ladékként maradtak fenn az evoltcié
tolyaman (junk DNA). Evolacios érte-
lemben azonban elégtelen volt a ma-
gyarazat arra, hogy a genom tobb mint
98%-a miért is lenne felesleges, és miért
kertilne tovabb a sejtosztddasok soran a
kovetkezo sejtgeneraciokba.

Régota ismert emellett, hogy a fe-
hérjéket kodold géneken kiviil esé
DNS-szekvencidk az egyes geografiai
csoportok és etnikumok kozott jelen-
t6s kilonbségeket mutatnak. Valoszi-
nttlennek tint tehat az a feltételezés,
hogy a természetes szelekci6 izolaltan
csak a fehérjét kodold géneket érin-
tette, szigetekként az Oket ko-
rilvevé genomikus oceanban.
A csimpanz és az emberi genom
par évvel ezel6tti leolvasasa utan
azok Osszevetésénél is kidertilt,
hogy mig csak par tizedszaza-
1ékos eltérés van a bazissorren-
det tekintve a fehérjéket kodold
génekben, addig hasz -negy-
venszer akkora a kiilonbség a
nem-ko6dold  régidban.  Kiilon
neurogenetikai, pszichobiologiai
érdekesség, & akar filozofiai
kovetkeztetésekre sarkallhat az
a tény, hogy az eltérések jelentds
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szazalékot.

man Genom Kutatdintézet (USA)
altal nemrég nyilvinossagra kertilt
ENCODE (Encyclopedia of DNA
Elements) szerint a nem-kodold ge-
nomrész 80%-at a mar tobbé-kevésbé
egy-egy biokémiai funkcidhoz tudjuk
rendelni. Ezek egy része a sejtmag
kromatinjanak térbeli elrendezédésé-
ért, illetve a transzkripcié szabalyoza-
saért felelos.

Az RINS-tipusok hagyomanyos fel-
osztasa szerint megkilonboztetiink
transzfer RINS-eket, amelyek a transz-
lacibban az aminosavak szallitisaban
kulesszerepet toltenek be, a mar em-
litett mRINS-ket, amelyek a geneti-
ka1 informaciot kozvetitik a génektdl
a riboszémaig, a riboszomalis RINS-
cket, melyek a riboszomak funkcio-
nalis egységel, valamint a kis nukle-

fenotipus fenotipus
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fehérje fehérje

mRNS mRNS == mikroRNS

DNS DNS /
genotipus genotipus

elérte a 98,7

tudasunk szerint a mRNS-hez torté-
nd, szekvenciaspecifikus kapcsolodas
nyoman (Id. abrankat) valosul meg.
Ennek eredményeképpen, az mRINS
transzlacigja (fehérjére valo | lefordi-
tasa”) megsztnik. Nem kizart, hogy
a mikroR NS-eknek egyéb, ma nem
feltart funkcidik is vannak.

Erdekes, hogy a novényektdl a gerinc-
teleneken at az eml6sckig, a megismert
mikroR NS-medialt szabalyozéd folya-
matok olyan alapvetd, életfontossagt
funkciok érzékeny beallitisiban vesznek
részt, mint az osztodas, a sejthalal vagy a
differencidlédas. Szamos mikroRINS je-
lentGségét bizonyitottik daganatokban is,
a tumornovekedést serkent onkogének
és a novekedeést gatld tumorszupresszor
gének szinte mindegyike mikroRINS
kontroll alatt all. Ma a rakdiagnosztika
egyik legsikeresebbnek mondhatd
&s leggyorsabban terjedd technika-
ja éppen a mikroR INS-mintazat

meghatarozasa.
Az immunrendszer finom-

szabalyozasaban, tobbek kozott
az ellenanyagtermelésért felelos
B-sejtek, a  sejtkozvetitett  im-
munitast képviselo T-limfocitdk
szabalyozasaban is mar szamos
mikroRINS-t  sikeriilt azonosi-
tani. Nemrég tudtuk meg, hogy
patogéneket érzékeld, torzstello-
dési értelemben nagyon konzer-
vativ molekularis szenzorok, a

része éppen a magatartast szaba-
lyozé gének kornyékére (tehit nem a
génekre, hanem a ,,nem kodold” kor-
ny¢kiikre) esik.

Az utdbbi 1-2 évben szamos kutato
figyelme a genom ezen, eddig elha-
nyagolt (méretben dominans) sza-
kaszardl atirddo, de fehérjéket nem
kodolo RINS-ek funkcigjanak megis-
merése felé fordult. A Nemzeti Hu-

aris RINS-eket (snRINS), amelyek a
mRNS , érési” folyamataban vesznek
részt. Az utdbbi évek felismerései alap-
jan az RINS-vilag csaladjait tovabb
bévithetjik a népes mikroRINS-
ek (mikroRINS), és a short inhibitory
RNS-¢k siRNS) csoportjaval.

A mikroRNS-¢k feladata a
génexpresszio finomhangolasa. Ez mai

Toll-szert receptorok kifejez6dése

1s szoros mikroR NS kontroll alatt all.
Kidertilt tehat, hogy a régdta ismert
transzkripcids  faktor-DNS  (fehér-
je-DNS) kapcsolodas mellett a gén-
mukodés szabalyozasaban a mRNS-
mikroR NS kolesonhatas is szerepel,
amely igy szelektiven gatolja a fehérje-

szintézist a transzlacid szintgjén.
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